STRESZCZENIE

Niski poziom cech rozrodczych oraz inne zaburzenia reprodukcyjne krow sa jednym
z najistotniejszych probleméw hodoweéw bydla mlecznego. Przyczyny powyzszego
zjawiska, stanowigcego jedng z cech funkcjonalnych bydta, maja charakter wieloczynnikow
1 obejmuja zaréwno aspekty srodowiskowe, jak i genetyczne. Ich poznanie pod katem
zwigzku z potencjalem rozrodezym moze w przysziodei poprawi¢ rentownos¢ systeniu
produkcyjnego, dlatego tez celowe jest poszukiwanie genéw, ktorych produkty biatkowe
moga warunkowa¢ zmiennos$¢ omawianych cech, a takze molekularnych mechanizméw,
mogacych t¢ zmiennos¢ tlumaczyé. W tym kontekécie analiza wariantow polimorficznych
genow IGF-1 (Insulin-like growth factor-1). JY-1 (Oocyte-specific gene) i ER-1 (Estrogen
receptor I) w powigzaniu z cechami reprodukcyjnymi kréw nalezy uzna¢ za w pelni
uzasadnione po pierwsze z powodu ich biologicznej roli w regulacji proceséw rozrodczych
u samic, a po drugie z uwagi na charakter molekularnego mechanizmu, hipotetycznie

wskazujacego na determinacje ilogci i zmiennosci kodowanych biatek.

Cel pracy. Celem prowadzonych badan u kréw ras jersey i Hf odmiany czarno — bialej
Jest analiza ewentualnego zwigzku miedzy wariantami polimorficznymi w regionach
regulatorowych genéw IGF-1, JY-1 i ER-1 a wybranymi cechami rozrodczymi, takimi jak
wiek pierwszego wycielenia, okres miedzy wycieleniem a pierwszym zabiegiem inseminacji,
okres migdzywycieleniowy, okres migdzycigzowy, dhugosé cigzy, skuteczno$¢ zaplodnienia,

masa cielgcia.

Hipotezy badawcze:

1. Wystepowanie zmiennosci w obszarze regulatorowym genu /GF-/ (GenBank: AF(017143)
moze kreowa¢ lub znosi¢ potencjalne miejsca wigzania dla czynnikéw transkrypeyins ¢
przektadajace si¢ na poziom ekspresji IGF-1. Zwazywszy na biologiczna role tego bialho
w regulacji funkeji rozrodezych, uzasadniona wydaje si¢ hipoteza, ze bedzie to mialo
zwigzek z poziomem cech reprodukcyjnych kréw.

2. Zmienno$¢ sekwencyjna w obszarze 3'UTR genu JY-/ (GenBank: JF262042.2) moze
potencjalnie wplywaé na stabilnoé¢ mRNA JY-1, wiazanie z biatkami wspomagajacymi

jego transport do cytoplazmy oraz wydajnosé translacji. Mozna zatem zalozyé, iz
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powyzsze procesy moga mie¢ zwigzek z ekspresjg biatka JY-1 oraz funkcjam:
rozrodczymi krow.

3. Zmiany sekwencyjne w regionie promotorowym genu ER/ (GenBank: AY340597) moga
mie¢ zwigzek z poziomem ekspresji receptora dla estrogenow, a tym samym ksztaltowac

poziom cech rozrodczych krow.

Material i metody. Badaniami objeto tacznie 991 osobnikéw, w tym: 758 krow rasy polskiej
holsztyfisko-fryzyjskiej odmiany czarno-biatej (woj. zachodniopomorskie) oraz 233 krowy
rasy jersey (woj. wielkopolskie). Do izolacji genomowego DNA z krwi obwodowej
wykorzystano komercyjny zestaw MasterPure'™™ DNA Purification Kit for Blood. Do
genotypowania wybranych genéw zastosowano techniki PCR-RFLP i ACRS-RFLP. Analiza
statystyczna otrzymanych wynikéw przeprowadzana zostata przy uzyciu oprogramowania
Statistica 10.0 (StatSoft) na licencji akademickiej. Cechy rozrodcze dla poszezeg6lnych ras

analizowane byly wedhug okreslonego modelu liniowego.

Wyniki. Uzyskane frekwencje wariantéw polimorficznych analizowanych genéw pokazuja.
iz wystepuje zmienno$¢ IGF-1/SnaBl, ER-1/Bgll oraz w mniejszym stopniu JY-1/Bsrl,

bowiem w odniesieniu do badanego polimorfizmu krowy rasy jersey wykazaty monomorfizm.

Whioski. Wykazanie zmiennosci w obrebie analizowanych genéw pozwolito poznac
przyczyny miedzyrasowych réznic w kontekscie wystgpowania okreslonego poziomu cech
rozrodezych, jak rowniez poszerzy¢ wiedze dotyczaca genetyeznych mechanizméw kontroli

cech reprodukeyjnych bydia
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