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Ocena wyboru i znaczenia podjetej tematyki badawczej

Rozwdéj genetyki molekularnej umozliwia obecnie identyfikacje pojedynczych gendéw
warunkujacych synteze produktéw o istotnym znaczeniu biologicznym. W naukach
zootechnicznych badania podstawowe z tego zakresu od poczatku w sposéb naturalny
zmierzaja do wskazania markeré6w genetycznych przydatnych w doskonaleniu cech
uzytkowosci mlecznej kréow. Badania te stymulowane sg wzgledami ekonomicznymi,
gdyz zwiekszenie wydajnosci mleka i jego skladnikéw a takze poprawa cech
funkcjonalnych jest jednym z najwazniejszych celéw hodowlanych, bezposrednio
wptywajacych na optacalno$¢ hodowli bydta. Niska odziedziczalnosé cech uzytkowosci
mlecznej oraz cech reprodukcyjnych, wynikajaca m.in. z poligenicznego charakteru ich
uwarunkowania a w konsekwencji dtugotrwata selekcja, sktaniaja do podjecia badan nad
poznaniem molekularnych podstaw zmiennosci osobniczej. Zaangazowanie licznych
o$rodkéw naukowych zaowocowato wskazaniem wielu QTL (ang.-quantitative traid loci),
w obrebie ktérych wystepuja geny zwigzane z synteza mleka i jego sktadnikéw. Tak wiec
podjety przez Doktorantke kierunek badawczy zmierzajacy do analizy polimorfizmu
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mlecznego, moze mie¢ znaczenie dla praktyki w doskonaleniu programéw hodowlanych
bydla rasy holsztynsko- fryzyjskiej odmiany czarno-biatej.

Charakterystyka pracy

Praca doktorska mgr Melanii Kunickiej ma charakter poznawczy i stanowi synteze
wiedzy na temat rozpoznania ewentualnych zwigzkéw miedzy polimorfizmem
pojedynczych nukleotydéw (SNP) w obrebie trzech genéw, tj. SLC27A1, LIPE i SCD1,
ktérych produkty biatkowe, zgodnie ze wskazaniami literaturowymi mogg by¢ zwigzane
z metabolizmem i transportem kwasdéw tluszczowych. Ma ona forme klasycznej rozprawy
naukowej i obejmuje rozdzialy: Streszczenie w jezyku polskim i angielskim, Wykaz
skrétow, Wstep, Hipoteze badawcza, Cel pracy, Przeglad pi$émiennictwa, Material
i metody, Wyniki, Dyskusje, Podsumowanie i wnioski oraz Pi§miennictwo, tworzgce
facznie wraz ze spisem treéci, spisem tabel i rycin, oraz suplementem zawierajacym
ryciny i tabele odnoszace sie do czeéci wynikowej pracy, przejrzysta strukture catosci
opracowania, liczaca 91 stron maszynopisu. Dysertacja zostata napisana z zachowaniem
wlasciwej sekwencji omawianych zagadniefi. Na podkreslenie zastuguje staranno$é
przygotowana strony graficznej a zamieszczone ryciny i tabele umozliwiaja §ledzenie
omawianych zagadnien. Wykaz cytowanej literatury jest obszerny i obejmuje 216 pozyciji,
w tym zaledwie 2 to opracowania polskojezyczne. Zdecydowana wigkszo$¢ prac zostata
opublikowana w czasopismach ¢ uznaj renomie miedzynarodowej a 72 (33%) prace
pochodza z ostatnich 10. lat. Pozycje piSmiennictwa, mimo ich duzej liczby, dobrane
zostaty w sposéb przemy$lany i ograniczony gléwnie do zakresu badar.

Problematyke rozprawy Autorka zasygnalizowata w krétkim jednostronicowym
wstepie, w ktérym skupita sie na uzasadnieniu wyboru do badan 3 genéw (SLC27A1, LIPE
i SCD1) z opisanym polimorfizmem, podlegajgcych ekspresji w gruczole mlekowym
podczas laktacji.

Kolejnymi rozdziatami wyodrebnionymi oddzielnie w dysertacji s3 Hipoteza
badawcza i Cel pracy. Sa one sformutowane poprawnie, jednak w mojej ocenie hipoteza
badawcza jest zbyt ogélna. Cel pracy odnosi sie do zakresu wykonywanych badan
i zawiera trzy zadania skladajace sie na jego realizacje. Nalezatoby rozwazyc czy nie
bytoby zasadne potaczenie w jeden rozdziat jake Hipoteza badawcza i cel pracy
i zamieszczenie go po rozdziale Przeglad pi$miennictwa.

Wprowadzenie w tematyke badawczg na tle bogatej literatury Autorka przedstawita
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cze$ci tego rozdziatu odnosi sie do znaczenia indeksu selekcyjnego, skupia sie na opisie
QTL rozpoznanych dla wydajno$ci mleka i jego sktadnikéw oraz omawia znaczenie genéw
gléwnych. Nastepnie zamiescita informacje dotyczace syntezy kwaséw ttuszczowych oraz
enzymow uczestniczacych w procesie powstawania ttuszczu mlecznego oraz oméwita
zjawisko metabolizmu lipidéw. W dalszej cze$ci w 3. nieponumerowanych
podrozdziatach dokonata charakterystyki badanych genéw (SLC27A1, LIPE i SCD1) oraz
ich produktéw w kolejnoéci jaka przyjela w poszczegdlnych etapach realizacji pracy.
W pierwszym podrozdziale skupita sie na oméwieniu funkcji biologicznej rodziny biatek
FATP w tym biatka FATP1 wykazujacego aktywno$¢ syntazy acylo-CoA, jako produktu
genu SLC27A1, regulacji jego aktywnoéci, miejscu ekspresji. Nastepnie oméwita budowe
biatka a na koricu budowe i organizacje genu SLC27A1. Podobng sekwencje przyjeta w
dwoéch nastepnych podrozdziatach dotyczacych genu LIPE i jego produktu biatkowego,
lipazy wrazliwej na hormony HSL oraz genu SCD1 kodujacego desaturaze steroilowo-CoA.
Mysle, ze dla przejrzystosci opracowania informacje te powinny by¢ zmieszczone
w nastepujacej kolejnosci: budowa i organizacja genu, funkcja biologiczna i budowa
biatka, miejsce i regulacja ekspresiji.

Podsumowujac ten rozdzial pracy uwazam, Ze zostal on opracowany poprawnie
jednak dla lepszej percepcji omawianych zagadniefi, powinien on zostaé podzielony na
podrozdziaty.

W rozdziale Material i metody zamieszczonym na 8 str. maszynopisu Autorka opisata
material zwierzecy, analizowane miejsca polimorficzne, przeprowadzone analizy
laboratoryjne i statystyczne zmierzajgce do osiggniecia zalozonego celu pracy.
W badaniach uwzglednita 634 krowy rasy polskiej holsztynsko-fryzyjskiej odmiany
czarno-biatej w okresie od pierwszej do dsmej laktacji. Nalezy podkreéli¢, ze byly one
utrzymywane w tych samych warunkach $rodowiskowych, co jest niezwykle wazne
w badaniach nad wartoscig uzytkowa. Szkoda, ze nie podata przedzialu czasowego, co
doprecyzowatoby informacje dotyczacg jednolitosci warunkéw. Materiatem do badan
polimorfizmu byla krew obwodowa, natomiast baze danych stanowity wyniki kontroli
uzytkowosci mlecznej w kolejnych o$miu laktacjach.

W mojej ocenie rozdziat ten zostal opracowany poprawnie a przejrzystosé
opracowania wynika gtéwnie z zamieszczenia wielu informacji w formie tabel i rysunkéw.

W tym rozdziale na podkreélenie zastuguje informacja przedstawiona w formie graficznej
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dotyczaca analizowanych miejsc polimorficznych w 3 badanych genach (SLC27A1, LIPE i
SCD1).

Rozdzial Wyniki Autorka zamiescita na 20 stronach i podzielita na 4 podrozdziaty,
w ktérych kolejno omawia uzyskane rezultaty zgodnie z zaktadanymi celami badan.
Obszerne wyniki badan zestawila w 12. tabelach i 1. rycinie znajdujacych sie w tekscie
pracy oraz w 10. tabelach i 1. rycinie stanowigcych suplement do czesci wynikowej pracy.
Uzyskane wyniki majg warto§¢ poznawcza. Konstrukcja oraz objasnienie zestawieni
tabelarycznych i rysunku s3 informatywne i nie wymagajg korekty redakcyjnej. Mam
jednak watpliwo$¢, ktéra nalezy rozwazy( przygotowujgc prace do druku, czy nie
pomina¢ analizy zaleznosSci miedzy badanymi genotypami oraz genotypami
kombinowanymi a warto$cig cech uzytkowosci i LKS dla wszystkich laktacji tacznie. S to
wyniki zafalszowane ze wzgledu na dtugi okres czasu miedzy pierwsza i ostatnig czyli
6sma laktacjg, poza tym s3 one niejako czeSciowym powtérzeniem danych uzyskanych
analizujgc czwartg i kolejne laktacje tacznie.

Kolejnym rozdziatem jest dyskusja zamieszczona na 11. stronach maszynopisu i w 2.
tabelach. Nawigzuje ona do sekwencji omawianych zagadniein z czeéci wynikowej pracy.
Autorka na tle bogatej literatury $wiatowej uzyskane rezultaty odnosi do wynikéw badan
innych autoréw. Najwiecej miejsca posSwiecita polimorfizmowi w genie SLC27A1
i SCD1. Informacje dotyczacg genu SLC27A1 wzbogacita o wiedze na temat wptywu
polimorfizmu na cechy jakos$ci tuszy bydla, natomiast w czeéci poSwieconej genowi SCD1
zamie$cita tabele z opisanymi w literaturze $wiatowej zalezZnoéciami miedzy
polimorfizmem a zawarto$cig kwaséw ttuszczowych u réznych ras bydia, co niewatpliwie
poodnosi warto$¢ tego rozdzialu. Najmniej miejsca zajmuje dyskusja dotyczaca genu
LIPE, co wynika gltéwnie z braku literatury z tego zakresu. W tym podrozdziale Autorka
podaje informacje na temat mediatordw reakcji zapalnych gruczotu mlekowego.

W mojej ocenie rozdziat ten zawiera wiele informacji podanych jako lity tekst, przez
co czyni go mato przejrzystym i przysparza trudnos¢ w jego analizie. Pogrupowanie tej
wiedzy w formie podrozdziatéw znacznie utatwiloby jego percepcje. Nie wnosze
zastrzezen do wykorzystanej w tej czesci literatury, jest ona dobrze dobrana, co wskazuje
na znajomo$¢ przez Autorke pi$miennictwa Swiatowego z zakresu prowadzonych badan.

Rozprawa zakonczona jest rozdzialem Podsumowanie i wnioski. Zawarte
w czterech punktach uogélnienia i wnioski wynikaja z zatoZonego celu i zawartych w nim

zadan. W kazdym kolejnym punkcie odnosi sie do innego analizowanego genu, natomiast
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w czwartym punkcie uwzglednia genotypy kombinowane. Uwazam, ze rozdzial ten jest
opracowany poprawnie a Autorka zachowata duzg ostroznoé¢ formutujac ostateczne
konkluzje dotyczace praktycznego wykorzystania wynikéw.

Podsumowanie

Reasumujac stwierdzam, ze praca doktorska mgr Melanii Kunickiej pt. Analiza
polimorfizmu w genach zwiqzanych z metabolizmem lipidow w kontekscie
doskonalenia cech uzytkowosci mlecznej kréw rasy holsztyrisko-fryzyjskiej odmiany
czarno-biatej jest cenng, nowatorska i perspektywicznie wazng pozycjg pi$miennictwa
naukowego. Wnosi oryginalne wyniki, istotnie poszerzajace wiedze z zakresu
polimorfizmu genéw, ktérych produkty biatkowe moga byé zwigzane z uzytkowoscia
mleczng kréw ze szczegélnym uwzglednieniem ttuszczu mlecznego. Warto$¢ rozprawy
powieksza fakt, iZ uwzgledniona grupa kréw rasy holsztynisko-fryzyjskiej odmiany
czarno-biatej utrzymywana byla w jednolitych warunkach $rodowiskowych. Zakres
przeprowadzonych analiz $wiadczy o znajomoéci problematyki badawczej oraz
umiejetnosci stosowania metod badawczych i analiz statystycznych do opracowania
wynikéw. Zgromadzone informacje z zakresu genetyki molekularnej i statystyki
umiejetnie powigzane ze soba s3 niewatpliwie walorem rozprawy. Wymienione
w recenzji uwagi majg wytacznie charakter porzadkowy i nie obnizaja ogélnej,
pozytywnej oceny merytorycznej opracowania.

Whiosek koncowy

W podsumowaniu stwierdzam, ze przedtozona do oceny rozprawa doktorska
autorstwa mgr Melanii Kunickiej pt. Analiza polimorfizmu w genach zwiqgzanych
z metabolizmem lipidow w kontekscie doskonalenia cech uzytkowosci mlecznej krow
rasy holsztynsko-fryzyjskiej odmiany czarno-biafej stanowi oryginalne opracowanie
problemu naukowego i spetnia wymogi okre§lone w art. 13 ust.1 ustawy z dnia 14 marca
2003 o stopniach naukowych i tytule naukowym oraz o stopniach i tytule w zakresie
sztuki (tekst jedn. Dz.U. z 2017 r., poz. 1789). W zwigzku z tym przedktadam Wysokiej
Radzie Dyscypliny Zootechnika i Rybactwo na Wydziale Biotechnologii i Hodowli
Zwierzat Zachodniopomorskiego Uniwersytetu Technologicznego w Szczecinie wniosek
o przyjecie pracy doktorskiej mgr Melanii Kunickiej bez zastrzezen i dopuszczenie Jej do

dalszych etapéw przewodu doktorskiego.
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