Streszczenie/Abstract

Wprowadzenie: Mastitis to stan zapalny gruczotu mlekowego, ktory moze wystgpowaé w
formie latwo dostrzegalnych ,,golym” okiem objawow klinicznych, jak i subklinicznej postaci
diagnozowanej za pomocg posrednich wskaznikow, np. liczby komorek somatycznych w
mleku. Choroba jest wywolywana przez drobnoustroje (bakterie, wirusy, grzyby), ktorych
obecnos¢ w tkankach wymienia krowy wywoluje stan zapalny. Zaobserwowano genetyczne
réznice w podatnosci/odpornosci na chorobe wsrod bydla. Podatno$¢ czy odpornos$¢ na
mastitis jest cechg wielogenows, ktorej sposéb dziedziczenia jest skomplikowany do
przesledzenia ze wzgledu na istnienie nieaddytywnych oddzialywan mig¢dzy genami oraz
interakcji pomiedzy $rodowiskiem a genami. Programy hodowlane, majace na celu
ograniczenie zachorowalnosci na mastitis, wykorzystuje genetyczne roznice W
podatnosci/odpornosei na chorobe do poszukiwania markeréow genetycznych zwigzanych z

zapaleniem gruczotu mlecznego.

W niniejszej pracy zostaty przeanalizowane polimorfizmy genéw, ktérych produkty zwigzane
sg z procesem autofagii (CTSD, PRKCQ, SH3GLBI, BCL2 i ATG14). Autofagia jest waznym
procesem, niezbednym do regulacji odpowiedzi immunologicznej (swoiste] i nieswoistej) na
infekcje i dlatego mozna przypuszczaé, ze polimorfizmy zlokalizowane w genach, ktorych
produkty uczestnicza w tym procesie, moga by¢ zwiazane z odpornoscig czy podatnoscig na
mastitis. Ponadto, w pracy zostaly oszacowane efekty nieaddytywne badanych genow, a takze
przesledzono efekty poszczeg6lnych genéw, w zaleznosci od ktorych poziom ekspresji moze

by¢ zalezny od stanu fizjologicznego zwierzgcia.

Cel: Celem pracy bylo poszukiwanie asocjacji pomigdzy polimorficznymi wariantami genow
CTSD, PRKCQ, SH3GLBI, BCL2 i ATG14 a odpornoscig na mastitis u krow mlecznych rasy
holsztynsko-fryzyjskiej odmiany czarno-bialej. oraz oszacowanie ewentualnych efektow
nieaddytywnych miedzy badanymi genami oraz zmienno$ci efektéw genéw w zaleznosci od

czynnikéw srodowiskowych.

Material i metody: Materiat do badan stanowila krew obwodowa pobrana od 745 krow, z
ktorej wyizolowano DNA i analizowano za pomocg PCR. Zwierzeta byly hodowane w
identycznych warunkach $rodowiska. Badane krowy podlegaty kontroli uzytkowosci
mlecznej metoda A4. Analiza statystyczna wynikéw badan zostala przeprowadzona dla

poszezegolnych stadiow laktacji (I, II, IID), kolejnych laktacji (I, IL III, IV, V i VI) i



